
Premi Albert Dou 2012

El premi Albert Dou fou institüıt per la
Societat Catalana de Matemàtiques l’any 2010,
i té periodicitat biennal. S’ofereix a l’autor d’un
treball que contribueixi a fer visible la im-
portància de la matemàtica en el nostre món,
a transmetre el coneixement matemàtic a un
públic més ampli que els mateixos especialis-
tes, i a promoure tot el que pugui ajudar a l’ex-
tensió del prestigi de la matemàtica a la nos-

tra societat. La dotació del premi és de dos mil
cinc-cents euros.

En la passada convocatòria de 2012 va ser
guardonat el professor Arturo Vald́ıvia pel seu
treball titulat “Matemática financiera en tiem-
pos de crisis”. Per als lectors interessats en
aquest tema, aquest treball es publicarà pro-
perament al Butllet́ı de la Societat Catalana de
Matemàtiques.

Societat Catalana de Matemàtiques

Convocatòries de 2013

La Societat Catalana de Matemàtiques ha convocat enguany una edició més, dins el
cartell de premis de l’IEC, del premi

Premi Évariste Galois

Institüıt l’any 1962 i convocat per cinquantaunena vegada, s’ofereix a un treball
d’investigació, bibliogràfic o d’assaig, sobre matemàtiques. Està dotat amb mil euros
(1.000 e).
Termini per a la presentació de candidatures: 2 de desembre de 2013 a les 13 h.

Més informació: http://scm.iec.cat

Guardonats en la convocatòria 2013

• El Premi Évariste Galois ha estat atorgat a
Esther Ibáñez Marcelo pel treball “Expecta-
tion maximization per a arbres filogenètics”.

Aquest premi fou lliurat el 22 d’abril pas-
sat en l’acte de lliurament de premis i borses
d’estudi de l’Institut d’Estudis Catalans.

Ressenyes d’obres guardonades

Esther Ibáñez Marcelo, ≪Expectation maximization per a arbres filogenètics≫.
Premi Évariste Galois 2013

La reconstrucció filogenètica consisteix a
intentar reconstruir el procés evolutiu que ha
donat lloc a les diferents espècies actuals. Les
relacions ancestrals es representen en un ar-
bre T anomenat arbre filogenètic. Una bona
referència en filogenètica és el llibre Inferring
Phylogenies de Felsenstein [F04]. Una manera
de dur a terme la reconstrucció és modelant
l’evolució de les cadenes d’ADN mitjançant
processos de Markov, bé a temps continu o bé

a temps discret. En els models a temps conti-
nu la matriu S(t) de substitució de nucleòtids
en un temps t ve donada per S(t) = eQt, on
Q és la matriu de raons de mutació instantània
(rate matrix ). En la majoria de models conti-
nus se suposa que la matriu Q és constant en
tot el procés evolutiu al llarg de l’arbre (procés
homogeni).

Els models a temps discret equivalen a cade-
nes de Markov ocultes (HMM ) sobre arbres filo-

55




